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LES MATINALES DE L'IFIP

Au cceur de l'actualité technique et économique de la filiére porcine,
les matinales de l'Ifip, le rendez-vous quotidien du Space
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Sélection génomique

Un nouvel outil pour la seélection collective
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But de la sélection porcine

® Améliorer les performances des animaux des élevages de
production

® Reproducteurs = animaux les plus performants de chaque race
Y Enregistrement de performances et des génealogies

@ Croisement des races pour produire le porc terminal

® Certains caracteres sont plus difficiles a sélectionner:

@ Héritabilité faible : reproduction
® Mesure onéreuse : difficile de contrbler tous les candidats

Yconsommations doali ment s a

@ Caractere exprimé tardivement : reproduction, longévité

® Mesure nécessitel 6abattage des cal® al
Y qualité de viande
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L6i nf or mati on g®nom|/(l:ﬁp'

@ Obtenue par analyse de |

@ Assemblage de 3 milliards de nucléotides : A, C, T, G

® 1 brin paternel + 1 brin maternel

@mVariabilit® des s®quences dOADN = Va

@ Geénotypage sur puce a ADN

S®l ection de mini s®quences dOADN
Y Plusieurs milliers fixés sur une puce

Y Pouvoir discriminer des individus intra- et entre races e
Marqueurs u '

Chromosome Paternel ACGTAAACCGTACAAACGGGTCCCCTTA
Chromosome Maternel ACGTAAACCGTAGlAAACTTAGCCCTTAA

Génotypage
4
'- . . . AAA ... ACA...CGG... CCT
Puce ADN Donnees genomiques — " AAA o AGA.CTT .o CTT
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Evaluation génomique

Population de référence :
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Evaluation
génomiqu

Génomes semblables

Y Genes en commun

Y Valeurs génétiques semblables

Candidats :

Valeur génomique + précise
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% de génome en
commun avec la pop.
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Sans performance
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Gain de précision de la sélection ﬁlﬁp

Index Qualités
|  maternelles

Porté:e 1=120 ° Portée 2 = 124
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@ Sélection plus précise intra-portée

@ Sélection plus précise entre portées

Y Plus de progres genetique




Sélection génomigque Landrace

® Projet France Génétique Porc / Landrace Francais
® 1085 reproducteurs genotypés sur puce haute densité
® 60% verrats nés entre 2003-2013
® 40% truies nées entre 2010-2013

50% m Conventionnel
® Plus de précision de la sélection : 20% Geénomique
® Identification précoce des meilleurs -
: L 30%
verrats / truies =
= o eyes
BAu sein de chaque E#mille Ill:@pll’lt?
s : , , + 79
® Validé a partir de données réelles 10% &L
. o 0%
® +30% de progres genetique attendu Fiabilité des index Nés vivant
sur les criteres de reproduction des candidats

@ Par génotypage de candidats males
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En r ®s um®e

@ Meéthode de sélection prometteuse
@ Sélection plus précise des candidats dans les meilleures portées

@ Principalement sur les criteres de reproduction pour les lignées
maternelles

@mOuvre des perspectives pour | dam
Y Plus grande efficacité de la sélection

mUti |lisation de | 0out i | Toooptin
@ Stratégies de génotypages des candidats
@ Des opportunités liees a la baisse du prix de génotypage

@ Mi se en place de | dé&drackfin2d1% o n
® Poursuite du génotypage des reproducteurs (population de référence)
@ Geénotypage des candidat(e)s en routine
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