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Améliorer les performances des animaux des élevages de 

production

Reproducteurs = animaux les plus performants de chaque race

Ý Enregistrement de performances et des généalogies

Croisement des races pour produire le porc terminal

Certains caractères sont plus difficiles à sélectionner:

Héritabilité faible : reproduction

Mesure onéreuse : difficile de contrôler tous les candidats

Ýconsommations dôaliments avec DAC

Caractère exprimé tardivement : reproduction, longévité

Mesure nécessite lôabattage des candidats

Ý qualité de viande

But de la sélection porcine
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Obtenue par analyse de lôADN

Assemblage de 3 milliards de nucléotides : A, C, T, G

1 brin paternel + 1 brin maternel

Variabilit® des s®quences dôADN = Variabilit® des performances

Génotypage sur puce à ADN

Lôinformation g®nomique ¨ la rescousse
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Puce ADN

Chromosome Paternel

Chromosome Maternel

Marqueurs

Génotypage

Données génomiques

ACGTAAACCGTACAAACGGGTCCCCTTA

AAA ACA CGG

ACGTAAACCGTAGAAACTTAGCCCTTAA

CCT
AAA AGA CTT CTT

S®lection de mini s®quences dôADN pr®sentant des variations

Ý Plusieurs milliers fixés sur une puce

Ý Pouvoir discriminer des individus intra- et entre races



Evaluation génomique
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Population de référence :

Génotypage 

Performances 

propres / 

des filles
Evaluation

génomique

Candidats :

Valeur génomique + précise

Sans performance 

% de génome en 

commun avec la pop. 

de référence

Valeur du 

génome des 

reproducteurs 

de référence

Généalogies

Génomes semblables 

Ý Gènes en commun

Ý Valeurs génétiques semblables



Sélection plus précise intra-portée

Sélection plus précise entre portées

Ý Plus de progrès génétique

Gain de précision de la sélection
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Index Qualités 
maternelles

118 126

122

Portée 1 = 120 Portée 2 = 124



Projet France Génétique Porc / Landrace Français

1085 reproducteurs génotypés sur puce haute densité

60% verrats nés entre 2003-2013

40% truies nées entre 2010-2013

Sélection génomique Landrace
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Fiabilité des index Nés vivants 
des candidats

Fiabilité 
+7%

Plus de précision de la sélection :

Identification précoce des meilleurs 

verrats / truies 

Au sein de chaque famille dôint®r°t

Validé à partir de données réelles

+30% de progrès génétique attendu 

sur les critères de reproduction

Par génotypage de candidats mâles



Méthode de sélection prometteuse

Sélection plus précise des candidats dans les meilleures portées 

Principalement sur les critères de reproduction pour les lignées 

maternelles

Ouvre des perspectives pour lôam®lioration dôautres crit¯res

Ý Plus grande efficacité de la sélection

Utilisation de lôoutil ¨ optimiser en raison de son co¾t

Stratégies de génotypages des candidats

Des opportunités liées à la baisse du prix de génotypage

Mise en place de lô®valuation g®nomique Landrace fin 2015

Poursuite du génotypage des reproducteurs (population de référence)

Génotypage des candidat(e)s en routine

En r®sum®é
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